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	28/03/2018-28/03/2027
	Abilitazione Scientifica Nazionale, Fascia II, settore concorsuale 05/E1, SSD BIO/10 - BIOS/07
Ministero dell’Università e della Ricerca
	

	13/11/2020-13/11/2029
	Abilitazione Scientifica Nazionale, Fascia II, settore concorsuale 06/N1, SSD MED/46
Ministero dell’Università e della Ricerca
	

	26/01/2012

	Dottorato di Ricerca in Biomedicina e Scienze immunologiche 
Università degli Studi di Siena, Scuola Superiore Santa Chiara per il Dottorato di Ricerca e studi post-laurea. 
Tesi dal titolo: “Comparison of BALF proteome from interstitial lung diseases: sarcoidosis, IPF, PLCH, fibrosis associated to SSc”

	

	07/2008

	Abilitazione alla professione di biologo (190/200)
Università degli Studi di Siena 
	

	16/04/2007
	Laurea Specialistica in Biologia Molecolare e Cellulare (110/110 cum laude)
Lab di Proteomica Funzionale, Dip. Di Scienze della Vita, Università di Siena.
Titolo della tesi: Studio proteomico di cellule endoteliali di vasi sanguigni e linfatici di Bos taurus

	

	23/07/2004

	Laurea triennale in Scienze Biologiche (109/110)
Lab di Proteomica Funzionale, Dip. Di Biotecnologie, Università di Siena. 
Titolo della tesi: Elettroforesi bidimensionale differenziale (DIGE): un nuovo metodo per la separazione di proteine marcate con tre differenti fluorofori.
	

	
	
	

		ESPERIENZE LAVORATIVE
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	01/06/2024
	Professore Associato, settore concorsuale 05/E1, BIOS/07.
Dip. Scienze della Vita, Università degli Studi di Siena

	

	01/06/2021-31/05/2024
	Ricercatore a tempo determinato senior, settore concorsuale 05/E1, SSD BIO/10.
Art. 24, comma 3 lett. b della legge 240/2010, D.M. n. 83/2020.
Dip. Scienze della Vita, Università degli Studi di Siena

	

	16/08/2020-15/08/2021
	Borsa di ricerca (SSD BIO/10)
Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze.
Tema: “Human exposomic determinants of immunemediated diseases: approccio proteomico alle malattie immunomediate”, 
Tutor: Prof. Francesco Dotta e Prof.ssa Elena Bargagli, Dip. Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze.

	

	16/02/2020-16/08/2020
	Borsa di ricerca (SSD BIO/10)
Dip. Scienze della Vita, Università degli studi di Siena. Tema: “Determinazione di biomarcatori in malattie polmonari tramite approccio proteomico”.
Tutor: Prof.ssa Elena Bargagli, Dip. Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze e Prof. Luca Bini, Dip. Scienze della Vita.

	

	01/02/2019-31/01/2020
	Borsa di ricerca (SSD BIO/10)
Unità di Ricerca INSTM di Siena, Dipartimento di Scienze della Vita, Università di Siena. Progetto finanziato da Regione Toscana POR FESR 2014-2020. Tema: “Analisi proteomica su linee cellulari umane e/o murine esposte a fanghi di depurazione e hydrochar”.
Tutor: “Prof Luca Bini, Dip. Scienze della Vita e Prof.ssa Ilaria Corsi, Dip. di Scienze Fisiche, della Terra e dell'Ambiente.
  
	

	01/08/2018-31/01/2019
	Borsa di ricerca (SSD BIO/10)
Università degli Studi di Siena, Divisione di Malattie Respiratorie e Unità di Trapianto del Polmone, Dip. Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze Tema: ‘Studio dei marcatori proteici nel BAL di pazienti affetti da interstiziopatie polmonari’.
Tutor:” Prof.ssa Paola Rottoli, Dip. Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze e Prof Luca Bini, Dip. Scienze della Vita.

	

	06/2012-05/2018
	Assegno di Ricerca (SSD BIO/10)
Università degli Studi di Siena, Lab Proteomica Funzionale Dip. Scienze della Vita e Divisione di Malattie Respiratorie e Unità di Trapianto del Polmone, Dip. Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze.
Tema: ‘Studio Funzionale di biomarcatori proteici da tessuti e fluidi biologici mediante Differential in Gel Electrophoresis (DIGE) and Mass Spectrometry (MALDI-ToF, SELDI-ToF, nano LC-ESI Ion-Trap).
Tutor: Prof Luca Bini, Dip. Scienze della Vita.

	

	05/2007-09/2008
	Borsa di studio post-laurea (SSD BIO/10).
Lab di Proteomica Funzionale, Dip. di Biotecnologie, Università di Siena. 
Tema: “Identificazione di marker biochimici su campioni di siero, liquor e linfociti di pazienti affetti da Sclerosi Laterale Amiotrofica (SLA)”. 
Tutor: Prof Anna Di Stefano, Dip. di Biotecnologie

	

	

CORSI E ADDESTRAMENTI
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	12 maggio 2025
	Demystifying false myths around dyslexic minds.
	

	12/12/2023
	Workshop: “Metodologie attive in aula: esempi per non fare sempre lezione” Teaching and Learning Center - Santa Chiara Lab Università degli studi di Siena. 
	

	25-26 Maggio e 06 LUGLIO /2023
	Workshop: UNISI APPRENDE: Corso di didattica innovativa. Santa Chiara Lab. Università degli Studi di Siena.

	

	09/09/2022
	Workshop: “DIDATTICHE PERFORMATIVE. L’IMPORTANZA DEL GIOCO NEL RAPPORTO TRA STUDENTI E DOCENTI. Teaching and Learning Center, Santa Chiara Lab Università degli studi di Siena.

	

	18/10/2021
	Pre-congress webinar (HUPO reconnect 2021):  Real-World Precision Medicine: proteogenomics to Accelerate Drug Development and Patient Care.
	

	Maggio-Giugno 2019
	Corso di formazione “LIFE ENTREPRENEURSHIP 4.0-LIF.E 4.0”. Siena, Italy. Santa Chiara Lab. Finanziato da regione Toscana “POR FSE 2014-2020-ASSE C – Attività C.2.1.2.b.

	

	26-28/02 e 11-13/03/2016
	Corso di formazione “Nutrizione umana applicata”, ABNI (Associazione Biologi Nutrizionisti italiani), Rimini, Italia.
	

	25-26/05/2016
	Workshop sulla promozione, lo sviluppo e la valorizzazione delle soft skills dal titolo: “Fostering Faculties’ Teaching Methods and Students’ soft skills”. Santa Chiara Lab. Università degli Studi di Siena.

	

	6/10/2015
	Corso di formazione per lavoratori “Difendersi dal terremoto” (art 37, comma 2, DL 9 Aprile 2008, n°81). Università degli Studi di Siena.
	

	8-22/05/2013
	Corso di formazione per la tutela della salute e della sicurezza dei lavoratori esposti ad agenti cancerogeni e mutageni. (art 239 DL 9 Aprile 2008 n°81). Università degli Studi di Siena.

	

	17-20/10/2011
	Bioinformatic school. System biology: statistic, proteomic, microarrays. Torino, Italia. Struttura congressuale Molecular Biotecnology Centre. 
	

	11/05/2011
	Corso di formazione. Essential protein purification, GE Healthcare, Siena.
	

	23-24/10/2008
	Corso di formazione. SELDI User meeting BIORAD, Siena.

	





	Lingua
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Madre lingua
	
Italiano

	
	
	

	Altre lingue
	Inglese

	
	
	

	

	UNDERSTANDING
	SPEAKING
	WRITING
	
	
	

	
	Listening
	Reading
	Spoken interaction
	Spoken production
	
	
	
	

	
	           B2                    B2                           B2                                        B2                               B2
	
	 
	

	
	Levels: A1 and A2: Basic user - B1 and B2: Independent user - C1 and C2: Proficient user
Common European Framework of Reference for Languages 

	
	
	

	2014
	Certificate of study, EC Cambridge. England. High intermediate level.

	
	
	

	2004
	Certificate of study, Trinity College, Canterbury. England. Intermediate level.

	
	
	



	PROGETTI DI RICERCA 
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	01/10/2024-31/09/2025
	FELLOWSHIP PROGRAM GILEAD 2024
Responsabile scientifico del progetto: “Caratterizzazione molecolare mediante shotgun proteomics di biopsie di carcinoma uroteliale non-muscolo invasivo della vescica e ricerca dei biomarcatori piu’ rilevanti su siero ed urine”. 2264-2024-LC-PROFCENPRI_001. 


	30/11/2023 - 29/11/2025
	PRIN: Bando 2022 PNRR
Resonsabile della Milestone 4 per il progetto: “Circulating biomarker-based approach to evaluate Tumor Mutational Burden in metastatic lung cancer patients”. (BL-CMeMT). 2266-2023-FE-PROFCMUR_PNRR-PRIN2022_PC_002. Collaboratrice nel progetto, Responsabile scientifico Prof.ssa Elisa Frullanti, Dipartimento di Biotecnologie Mediche.
 

	01/12/2022- 30/11/2025
	Piano Nazionale di Ripresa e Resilienza (PNRR) 
Collaboratrice nel progetto: “THE Tuscany Health Ecosystem”. Spoke 7, M 7.2.2 IDENTIFICATION OF POTENTIAL MARKER/TARGETS IN RARE DISEASES. Responsabile scientifico Prof.ssa Luisa Bracci, Dipartimento di Biotecnologie Mediche.
)

	01/11/2022-31/12/2024
	Piano di Sostegno alla Ricerca 2022- Curiosity Driven (F-CUR). 
Responsabile scientifico del progetto: “Studio delle modificazioni post-traduzionali come target funzionali dell’attività di mTORC2 in melanoma maligno BRAFV600E. (MPT-OMICA). 2264-2022-LC-CONRICMIUR_PC-FCUR2022_002.


	23/03/2022-23/09/2022
	Piano di Sostegno alla Ricerca 2022- F-DIP
Capofila del progetto per il Dipartimento di Scienze della Vita dal titolo: “Analisi delle variazioni molecolari correlate a processi fibrotici in diverse tipologie di campione: cellule, tessuti, fluidi biologici”. 


	1/12/2021-presente 
	Progetto Toscana Salute 2018 
Collaboratrice nel progetto: “Epigenetic and proteomic approaches towards innovative targeted therapies for idiopathic pulmonary fibrosis” (HIDE-IPF). 2265-2020-CG-PROFCRPC_001. Responsabile scientifico Prof. Giuseppe Campiani, Dipartimento di Biotecnologie, Chimica e Farmacia.


	2020
	Progetto europeo Horizon 2020 
Collaboratrice nel progetto dal titolo: “Human exposomic determinants of immunemediated diseases” (HEDIMED) finanziato dal. Grant agreement ID: 874864. Tema: “Human exposomic determinants of immunemediated diseases: approccio proteomico alle malattie immunomediate”. Responsabile scientifico Prof. Francesco Dotta, Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze.


	2019-2020
	"Progetti Strategici Ricerca e Sviluppo" Regione Toscana 
Collaboratrice nel progetto: “Analisi proteomica su linee cellulari umane e/o murine esposte a fanghi di depurazione e hydrochar” (SLUDGE 4.0). POR FESR 2014-2020 (Bando1). Responsabile scientifico Prof.ssa Ilaria Corsi, Dipartimento di Scienze Fisiche, della Terra e dell'Ambiente. Il consorzio composto da Ingelia Italia, dalle Università toscane di Pisa, Siena, Firenze incluse in INSTM e altre società specializzate nel settore (pH, Next genomics, ERGO, Terrelogiche) sono state coordinate da Acque Industriali.


	2013-2018
	Fondazione Telethon 
Collaboratrice nel progetto: “Targeting ER stress to treat osteogenesis imperfecta”. GGP13098A. Responsabile scientifico Prof.ssa Antonella Forlino, Dipartimento di Medicina Molecolare, Unità di Biochimica A. Università di Pavia.


	2013-2017
	Fondazione Cariplo 
Collaboratrice nel progetto: “Studio molecolare dello stress del reticolo endoplasmatico in Osteogenesi imperfetta come possibile nuovo target terapeutico” Progetto 2013-0612. Responsabile scientifico Prof. Luca Bini, Dipartimento Scienze della Vita.


	2011-2013
	Programma Comunitario FP7 Era-net E-RARE-2 JTC 2011 
Collaboratrice nel progetto: “Acute exacerbations of idiopathic pulmonary fibrosis: mechanism and biomarkers”.
Responsabile scientifico Prof.ssa Antje Prasse, Hannover Medical School, Germany.
 

	2011-2012
	"Effetto di molecole a potenziale attività antifibrotica in un modello murino di fibrosi polmonare indotta da bleomicina", con il supporto di Siena BIOTECH. Collaboratrice nel progetto, Responsabile scientifico Prof.ssa Paola Rottoli, sez. Malattie Respiratorie, Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze.


	2009-2011
	“Potenziali biomarkers di ILD e trapianto polmonare”. Fondazione MPS. Collaboratrice nel progetto, Responsabile scientifico Prof.ssa Paola Rottoli, sez. Malattie Respiratorie, Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze.


	2008-2012
	Progetto FIRB RBRN07BMCT_013: “Rete nazionale per lo studio della proteomica umana (Italian Human ProteomNet)” - Collaboratrice nel progetto, Responsabile scientifco: Prof. Luca Bini, Dipartimento Scienze della Vita.



	COLLABORAZIONI ACCADEMICHE
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	- Laboratoire de Neurophysiologie, Physiopathologie Cellulaire et Valorisation des BioMolécules. Département   de Biologie, Faculté des Sciences de Tunis, Campus Universitaire 2092 (Tunisie) 
- Dip. di Biotecnologie Molecolari e Scienze per la Salute dell’Università degli Studi di Torino.
- Dip. of Neurosciences, University of Pisa.
- Dept. of Pneumology, Medical school of Hannover, Hannover, Germany.
- National Institute of Health, Bethesda, MD, USA.
- Dept. of Human Protein Sciences, University Medical Center, Geneva, Switzerland 
- Center for Medical Genetics Ghent, Ghent University, Ghent, Belgium.
- Centro di ricerca oncologica di Mercogliano (CROM), 
- Sbarro Institute for Cancer Research and Molecular Medicine, Center for Biotechnology, College of Science and Technology, Temple University, Philadelphia PA, USA
- Istituto di Genetica Molecolare CNR, Pavia.




	ATTIVITA’ DI RICERCA ALL’ESTERO
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Aprile 2016
	
Attività di ricerca presso il Department of Human Protein Sciences, University Medical Center, Geneva, Swiss. (Rue Michel Servet 1, 1211 Geneva, Swiss) diretto dal Prof. Jean Charles Sanchez al fine di effettuare esperimenti di spettrometria di massa quantitativa (TMT10) per il progetto Telethon (grant No. GGP13098A) per la caratterizzazione e la quantizzazione proteica di fibroblasti da pazienti aventi mutazioni diverse riferibili ad Osteogenesis imperfecta. 

	STUDENTI OSPITI 
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	2023-2025
	Amel Abidi Laboratoire de Neurophysiologie, Physiopathologie Cellulaire et Valorisation des BioMolécules. Département   de Biologie, Faculté des Sciences de Tunis, University of Tunis El Manar

	
	

	PRINCIPALI LINEE DI RICERCA
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	2024-presente
	Caratterizzazione molecolare mediante shotgun proteomics di biopsie di carcinoma uroteliale non-muscolo invasivo della vescica e ricerca dei biomarcatori piu’ rilevanti su siero ed urine.
Progetto finanziato dal FELLOWSHIP PROGRAM GILEAD 2024. Titolo del progetto: “Caratterizzazione molecolare mediante shotgun proteomics di biopsie di carcinoma uroteliale non-muscolo invasivo della vescica e ricerca dei biomarcatori piu’ rilevanti su siero ed urine” di cui sono responsabile scientifico.
Il lavoro viene portato avanti in collaborazione con il Prof. Alessandro Sciarra, Università Sapienza di Roma, Dipartimento materno infantile e scienze urologiche Umberto I e con il Dott. Marco Frisenda Dirigente medico presso l’Ospedale M.G Vannini “Istituto Figlie di San Camillo” di Roma.
Il cancro della vescica non muscolo-invasivo è caratterizzato da un'ampia eterogeneità biologica con esiti clinici variabili. Il gold standard diagnostico è rappresentato dalla cistoscopia ma necessita di biomarcatori diagnostici/prognostici performanti per la gestione del paziente. L'obiettivo principale del progetto è caratterizzare, dal punto di vista proteico, le biopsie fresche tumorali alla prima diagnosi, mediante analisi proteomica shotgun. I dati omici verranno comparati tra loro per identificare eventuali sottogruppi molecolari di malattia e con i dati clinici ed istologici ai fini della medicina di precisione. I biomarcatori diagnostici/prognostici più rilevanti verranno ricercati su urine e siero degli stessi pazienti al fine di ottenere procedure diagnostiche meno invasive. 


	2023-presente
	Circulating biomarker-based approach to evaluate Tumor Mutational Burden in metastatic lung cancer patients 
Lavoro finanziato dal PRIN: Bando 2022 PNRR. Titolo del Progetto: “Circulating biomarker-based approach to evaluate Tumor Mutational Burden in metastatic lung cancer patients”. (BL-CMeMT). 2266-2023-FE-PROFCMUR_PNRR-PRIN2022_PC_002. Responsabile scientifico Prof.ssa Elisa Frullanti, Dipartimento di Biotecnologie Mediche. Il lavoro viene portato avanti in collaborazione con la Prof.ssa Frullanti e con il Dott. Gianluca Santamaria, Università degli Studi "Magna Graecia" di CATANZARO. Il lavoro è focalizzato sull'endotipizzazione dei campioni di plasma ottenuti da pazienti affetti da tumore polmonare non a piccole cellule e a piccole cellule, responder e non-responder alla terapia farmacologica di scelta. Data l'eterogeneità nella risposta ai trattamenti a disposizione è essenziale individuare sottogruppi molecolari di pazienti al fine di indirizarli verso il trattamento farmacologico più appropriato. Lo studio prevede endotipizzazione dei campioni di plasma mediante shotgun proteomics e mediante DNA circolante. I dati ottenuti insieme ai dati clinici verranno integrati mediante bioinformatica per individuare i diversi profili fenotipici. 


	2023-presente
	Analisi proteomica di diverse linee cellulari infettate con West Nile Virus, H1N1, e Sar-CoV 19. 
Collaborazione con la Prof.ssa Mariagrazia Cusi e con il Prof Maurizio Zazzi del Dipartimento di Biotecnologie mediche, nell’ambito del progetto PNRR INF-ACT, WP 5.1, Task: 5.1.4. Identification of protein-protein interactions at the host-pathogen interface also through multi-omics approaches as potential drug targets; 5.1.5. Transcriptomic and proteomic profiling of infection-induced changes and identification of new targets for anti-infectives. 
Il progetto prevede l’analisi proteomica sia con approccio top-down che con approccio bottom-up di linee cellulari infettate con diverse tipologie di virus. Queste diverse analisi proteomiche consentiranno di investigare i meccanismi molecolari alla base dell’invasione e dello sviluppo virale. 

Lo studio effettuato su cellule infettate con west nile virus verrà ampliato testando anche possibili molecole virucide direttamente su virus e su cellule infettate. Quest'ultimo lavoro è in collaborazione con la Dott.ssa Eloise Mastrangelo, Responsabile Unità Operativa di Milano del CNR, ISTITUTO DI BIOFISICA, il prof. Giuseppe Manfroni del Dip. Scienze Farmaceutiche dell'Università di Perugia, Prof.ssa Manuela Donalisio, Dipartimento di Scienze Cliniche e Biologiche, Università di Torino, Dott. Mario D'acunto, Istituto di Biofisica, CNR, Pisa, Dott. Mauro Manno CNR-IBF, Palermo, Dott. Daniele Arosio, Istituto di biofisica del Cnr a Trento e con il prof. Zazzi.


	2023-presente
	Caratterizzazione proteomica delle miopatie legate a RYR1 in modello murino di Central Core Disease e definizione dell'interattoma della giuntofilina-1 e -2.
Collaborazione con il Prof. Vincenzo Sorrentino e la Prof.ssa Daniela Rossi del Dipartimento di Medicina Molecolare e dello Sviluppo, nell’ambito del progetto PNRR THE “The Tuscany Health Ecosystem”, Spoke 7, M 7.2.2 Identification of potential marker/targets in rare diseases.
Il progetto prende in considerazione lo studio della malattia del nucleo centrale (CCD), una miopatia congenita rara, solitamente causata da mutazioni nel gene che codifica per il recettore della rianodina di tipo 1 (RYR1), un canale di rilascio del calcio, incorporato nella membrana del reticolo sarcoplasmatico del muscolo scheletrico. Sfortunatamente, non esistono terapie approvate per le miopatie correlate a RYR1. Lo studio si propone di eseguire analisi proteomiche differenziali su campioni di soleo di topi wild-type e topi eterozigoti knock-in per RYR1 I4895T, per indagare i meccanismi patogenetici e le vie molecolari coinvolte in questa miopatia e per far luce su nuovi potenziali biomarcatori utili per future terapie.
Un'altra parte dello studio è focalizzata su due proteine della membrana del muscolo scheletrico come la Junctophilin-1 e -2 (JPH1 e JPH2), responsabili della formazione e del mantenimento dei complessi della membrana giunzionale triadica. Diversi dati indicano che le giuntofiline formano un hub che supporta il raggruppamento delle proteine del meccanismo di eccitazione-contrazione. A tal proposito nel progetto ci stiamo occupando dell’identificazione, mediante approccio proteomico shotgun, dell'interattoma delle JPH in campioni muscolari.


	2022-presente
	Analisi proteomica di vescicole extracellulari ottenute da linee cellulari di carcinoma mammario murino proficient e deficient per l’antiporto cistina/glutammato xCT.
Titolo del progetto: “Disclosing the role of the cystine/glutamate antiporter xCT in the extracellular vesicle-mediated modulation of the pre-metastatic niche”. Collaborazione con la Prof.ssa Federica Cavallo, Dipartimento di Biotecnologie Molecolari e Scienze per la Salute, Università di Torino. 
ll progetto è volto a investigare la possibilità che la proteina di interesse, l'antiporto cistina/glutammato xCT, possa influenzare la formazione della nicchia pre-metastatica polmonare nel contesto del tumore al seno tramite il rilascio di vescicole extracellulari e quindi favorire la formazione di metastasi. L'effetto della modulazione di xCT sulle cellule tumorali dovrebbe interessare primariamente l'aspetto quantitativo del rilascio di EV e anche il contenuto stesso. A tal proposito il progetto riguarda l’analisi proteomica del cargo delle EV rilasciate dalle cellule xCT-proficient e xCT-deficient, in maniera da evidenziare possibili differenze nel contenuto dipendenti dalla presenza o meno di xCT sulle cellule.  Le EV isolate dai surnatanti delle cellule 4T1 xCT-proficient e xCT-deficient sono state analizzate mediante approccio proteomico top-down che bottom-up al fine di identificare le differenze nel contenuto proteico. 

	2022-presente
	Analisi proteomica di campioni cellulari umani transfettati con la Damage Suppressor Protein (Dsup) e sottoposti a stress ambientali e fisiologici.
Collaborazione con la Prof.ssa Silvia Cantara e la Prof.ssa Claudia Ricci del Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze per lo studio dei meccanismi molecolari regolati dalla proteina Damage Suppressor (Dsup) prodotta dal tardigrado Ramazzottius varieornatus mediante analisi proteomica di cellule trasfettate con Dsup e sottoposte a diverse tipologie di stress ambientali (raggi UV, stress ipossico, stress ossidativo).


	2021-presente
	Studio proteomico e delle modificazioni post traduzionali proteiche in melanoma maligno BRAFV600E.
Collaborazione con il gruppo del Prof. Enzo Calautti del Dipartimento di Biotecnologie Molecolari e Scienze per la Salute dell’Università degli Studi di Torino.
Progetto finanziato dal Piano di Sostegno alla Ricerca (PSR) 2022 Curiosity-driven (F-CUR): Studio delle modificazioni post-traduzionali come target funzionali dell’attività di mTORC2 in melanoma maligno BRAFV600E. (MPT-OMICA). Grant agreement ID: 2264-2022-LC-CONRICMIUR_PC-FCUR2022_002 di cui sono PI.
Questa linea di ricerca è focalizzata sui meccanismi di segnalazione alla base della resistenza alla terapia mirata (BRAF/MEKi) in melanoma maligno metastatico (MM). Le vie di segnalazione mTOR e Akt sembrano svolgere un’azione fondamentale in questo senso quindi stiamo studiando diverse linee cellulari di MM proficient o deficient per Rictor, elemento chiave del complesso mTORC2. Inizialmente è stata effettuata analisi proteomica delle linee cellulari M14 e A375 proficient vs deficient per Rictor identificando i profili proteici differenziali indotti dalla carenza del pathway mTORC2. Inoltre sono stati studiati i cambiamenti dei profili di modificazione post-traduzionale (MPT) specifici (acetiloma e fosforiloma) indotti dalla carenza di Rictor/mTORC2 sui proteoma di cellule M14 e A375. Durante il progetto è stata portata in primo piano l’importanza della proteina NAMPT nello switch metabolico del MM nella resistenza alla “target therapy” di cui è stato studiato il comportamento proteomico e la natura delle sue MPT. Lo studio è stato approfondito identificando le componenti proteiche dell’interattoma di NAMPT. Attualmente stiamo studiando dal punto di vista proteomico le stesse linee cellulari in condizioni WT controllo e trattate con vemurafenib (BRAF/MEKi) utilizzato per la terapia mirata di MM.


	2018-presente
	Approcci epigenetici e proteomici verso terapie mirate innovative per la fibrosi polmonare idiopatica
Collaborazione scientifica con il Prof. Giuseppe Campiani del Dipartimento di Biotecnologie, Chimica e Farmacia con il progetto finanziato dal Bando Ricerca Salute della regione Toscana del 2018 con un progetto dal titolo: “Epigenetic and proteomic approaches towards innovative targeted therapies for idiopathic pulmonary fibrosis” (acronimo: HIDE-IPF) – CUP: B66J18000080002.
Il progetto HIDE-IPF mira allo sviluppo di opzioni terapeutiche innovative per una medicina di precisione per l’IPF, una malattia rara, cronica e progressiva caratterizzata da lesioni polmonari fibrotiche, attraverso lo sviluppo di inibitori selettivi di HDAC6 e la validazione di nuovi potenziali target terapeutici. I fibroblasti e miofibroblasti IPF hanno un fenotipo “maligno” simil-canceroso con aumentata resistenza all’apoptosi causata dalla sovraespressione di proteine antiapoptotiche come le HDAC. La HDAC6, che deacetila prevalentemente proteine non-istoniche (inclusa l’alfa-tubulina), sembra avere un ruolo importante nell’IPF. Il nostro ruolo nel progetto di ricerca è fare analisi proteomica di cellule polmonari in cui è stata indotta fibrosi con TGF-beta e su cellule polmonari da pazienti con IPF in cui sono state testate nuove molecole inibitori selettivi di HDAC6. Le proteine differenziali estrapolate dall’analisi serviranno non solo per capire il ruolo degli inibitori in uno scenario fibrotico ma anche per individuare potenziali nuovi target terapeutici.


	2022-2023
	Analisi proteomica di campioni di sarcoma dei tessuti molli con diverso fenotipo: liposarcomi vs sarcomi pleomorfi. 
Collaborazione con la Prof.ssa Ilaria Palchetti Dipartimento di Chimica 'Ugo Schiff', Università di Firenze e con la Prof.ssa Serena Pillozzi, Azienda Ospedaliero Universitaria Careggi. 
Il lavoro da noi effettuato ha riguardato l’analisi proteomica differenziale di campioni bioptici di sarcoma dei tessuti molli, in particolare liposarcoma e sarcoma pleomorfo. I profili proteici, sovrapponibili e comparabili hanno permesso di identificare proteine differenziali che caratterizzavano i due diversi fenotipi. I dati dovranno essere comparati con quelli di analisi metabolomiche di altri laboratori al fine di effettuare una stratificazione molecolare dei pazienti più accurata e per migliorare l’approccio alla medicina di precisione.


	2019-2021
	Human exposomic determinants of immunemediated diseases: approccio proteomico alle malattie immunomediate 
Collaborazione con il Prof. Francesco Dotta e la Prof.ssa Elena Bargagli del Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze nell’ambito del progetto europeo Horizon 2020 HEDIMED. Attività di ricerca finalizzata all’individuazione di biomarcatori proteici esosomiali mediante approccio proteomico e bioinformatico utili ai fini diagnostici e/o prognostici nelle malattie immunomediate. L’attività di ricerca si è basata sull’analisi proteomica gel-based su vescicole extracellulari da plasma di pazienti affetti da asma, rinite ed allergie per l’individuazione di potenziali biomarcatori proteici di patologia. 


	2008-2023
	Studio proteomico e bioinformatico su interstiziopatie polmonari fumo correlate quali istiocitosi polmonare a cellule di Langerhans (PLCH), sarcoidosi (Sar), fibrosi polmonare idiopatica (IPF), fibrosi polmonare associata a sclerosi sistemica (SSc). 
Collaborazione con la Prof.ssa Paola Rottoli prima e con la Prof.ssa Elena Bargagli poi del Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze, nell’ambito di diversi progetti di ricerca quali FIRB "Italian human Proteome NET" conferito al Prof. Luca Bini e Programma Comunitario FP7 Era-net E-RARE-2 JTC 2011 alla Prof. Antje Prasse oltre che al progetto dal titolo “Potenziali biomarkers di ILD e trapianto polmonare” finanziato dalla Fondazione MPS alla Prof.ssa Paola Rottoli. I progetti riguardavano lo studio delle interstiziopatie (ILD) polmonari, mediante approccio proteomico che, applicato al lavaggio broncoalveolare dei pazienti (BAL), ha permesso l’identificazione e la descrizione delle complesse vie metaboliche che vengono alterate da tali patologie. Questo studio ha consentito di evidenziare i pathway molecolari comuni tra le diverse interstiziopatie a decorso fibrotico ed i pathway peculiari per ciascuna. La proteomica applicata alla fibrosi polmonare idiopatica (IPF) ha permesso la fenotipizzazione dei pazienti con IPF stabile verso le varianti rapidamente progressive da inviare precocemente al trapianto di polmone e ha permesso di evidenziare la base molecolare in grado di distinguere il fenotipo familiare dallo sporadico. 
In seguito è stato fatto uno studio su siero di pazienti IPF ad un anno di trattamento con terapia anti-fibrotica con nintedanib. La ricerca ha evidenziato nuovi marcatori sierici che riflettono i cambiamenti dei pathway molecolari colpiti dal trattamento in modo da servire come marcatori prognostici e/o diagnostici o di follow-up. 
Inoltre abbiamo eseguito uno studio proteomico su campioni di BALF provenienti da pazienti IPF e con tumore polmonare associato ad IPF (LC-IPF), al fine di migliorare il percorso diagnostico del paziente testando alcuni biomarcatori identificati con l’analisi anche a livello sierico. 

	2021-2023
	Studio di Proteomica Funzionale applicato al siero di pazienti affetti da Asma Grave trattati con farmaci biologici di nuova generazione (mepolizumab e benralizumab). 
Collaborazione con la Prof.ssa Elena Bargagli del Dipartimento di Scienze Mediche, Chirurgiche e Neuroscienze. Attività di ricerca per lo studio di nuovi marcatori sierici in pazienti affetti da asma grave in grado di riflettere i cambiamenti dei pathway molecolari colpiti dal trattamento con due diversi farmaci biologici: mepolizumab e benralizumab. Entrambe vanno ad inibire il pathway molecolare indotto da IL-5 colpendo target molecolari diversi. Tale analisi ha portato all’identificazione di biomarcatori selettivi per i follow-up dei due trattamenti evidenziando a livello sierico, un cambiamento proteico già dopo 1 mese di trattamento che è andato man mano rafforzandosi a 6 mesi di trattamento riflettendo un netto miglioramento delle condizioni dei pazienti.


	2012-2023
	Studi proteomici in ambito ecotossicologico 
Collaborazione con la Prof.ssa Ilaria Corsi del Dipartimento di Scienze Fisiche, della Terra e Ambientali.
Attività di ricerca sulla caratterizzazione proteica mediante shotgun proteomics dell’hard corona proteica di nanoparticelle di polistirene NH2- e COOH-modificate, venute a contatto con fluido celomatico di riccio di mare Paracentrotus lividus al fine di mimare un potenziale effetto da inquinamento marino da plastica. Le proteine identificate sono state sottoposte ad analisi bioinformatica per lo studio dei potenziali pathway metabolici in cui potrebbero essere coinvolte al fine di capire l’impatto che le nanoparticelle di plastica potrebbero avere sull’organismo e sull’ambiente. 
Altra attività di ricerca riguardava lo studio dell’effetto inquinante di diverse tipologie di matrici quali terreni di aree contaminate e fanghi di depurazione di acque reflue, mediante analisi proteomica di cellule trattate con estratti ottenuti da queste matrici. L’attività di ricerca ha permesso di evidenziare i pattern proteici differenziali identificati a livello cellulare a seguito del trattamento con le varie matrici, consentendo di effettuare uno screening sulla tossicità delle sostanze inquinanti.  


	
	Studio Proteomico su Acinetobacter guillouiae SFC 500-1A. 
Attività di ricerca in collaborazione con la Dott.ssa Ornella Mailen Ontanon, Dip.di Molecular Biology, National University of Rio Cuarto, Córdoba, Argentina; National Council for Scientific and Technological Research (CONICET), Argentina, finalizzata allo studio proteomico di colture di Acinetobacter guillouiae SFC 500-1A esposte a sostanze inquinanti quali cromo (VI) e fenolo, al fine di valutarne la capacità metabolica utile per lo smaltimento di queste sostanze da terreni contaminati mediante l’impiego di questi batteri. 


	2013-presente
	Proteomica Funzionale applicata allo studio della biologia della riproduzione. 
Lavoro di ricerca in collaborazione con la Prof.ssa Paola Piomboni e la Prof.ssa Alice Luddi Dip. di Medicina dello Sviluppo, Università degli Studi di Siena. Vari studi sono stati portati avanti a partire dall’analisi proteomica del fluido follicolare e del fluido seminale di pazienti con problemi di riproduzione. In seguito ci siamo focalizzati sui recettori del gusto a livello degli organi dell’apparato riproduttivo femminile e sulla loro azione fisiopatologica riguardo l’aspetto riproduttivo. Data l’importanza della crioconservazione del fluido seminale maschile ai fini delle pratiche di riproduzione assistita, sono stati effettuati studi di redox-proteomics per determinarne in grado di stress ossidativo in assenza e presenza di determinanti trattamenti crioconservanti. In seguito ci siamo focalizzati anche sullo studio del secretoma di embrioni impiantati ed è stato osservato che è in grado di indurre l'espressione, nonché di determinare l'abbondanza della Glycodelin A endometriale, una proteina che ha un ruolo chiave nel cross talk embrione-endometrio.
Lo studio più recente riguarda la purificazione e la caratterizzazione del cargo molecolare delle vescicle extracellulari da fluido seminale maschile in modo da interpretarne le funzioni e l’applicabilità a livello delle tecniche di riproduzione assistita.


	2013-2019
	Studio proteomico e bioinformatico per l’individuazione di biomarcatori proteici dell'Osteogenesi imperfecta: “Targeting ER stress to treat osteogenesis imperfecta”.
Studio portato avanti in collaborazione con la Prof.ssa Antonella Forlino dell’Università di Pavia nell’ambito dei progetti Telethon e Fondazione Cariplo che ha permesso di definire i diversi fenotipi della patologia estrapolandone i pathway molecolari coinvolti.  Lo studio proteomico è stato eseguito su osso e pelle del modello murino di Osteogenesi imperfecta Brtl e su zebrafish. Per lo step successivo di questo studio mi sono recata presso il Department of Human Protein Sciences, University Medical Center, Geneva, Swiss (Rue Michel Servet 1, 1211 Geneva, Swiss), diretto dal Prof. Jean Charles Sanchez, per effettuare analisi di proteomica differenziale mediante spettrometria di massa quantitativa (TMT10) su fibroblasti umani da soggetti riportanti mutazioni diverse di Osteogenesi imperfecta. Inoltre, sono stata coinvolta nella caratterizzazione molecolare e biochimica del collagene di tipo I di zebrafish, in quanto buon modello per lo studio delle malattie scheletriche ereditarie, in collaborazione con i gruppi di ricerca della Prof.ssa Joan C Marini, Bone and Extracellular Matrix Branch, NICHD, National Institute of Health, Bethesda, USA e della Prof.ssa Anne De Paepe, Center for Medical Genetics Ghent, Ghent University, Ghent, Belgium.


	2013-2019
	Studio di Proteomica e bioinformatica su cervelli di topo affetti da leucodistrofia a cellule globose (sindrome di Krabbe).
Lavoro di ricerca in collaborazione con la Prof.ssa Alice Luddi e Prof.ssa Paola Piomboni, Dip. di Medicina dello Sviluppo, Università degli Studi di Siena. Lo studio proteomico e bioinformatico è stato svolto su cervelli di modelli murini della malattia di Krabbe (topo twitcher) a diverse fasi della malattia (6 giorni, 22 giorni, 33 giorni), al fine di individuare pathway molecolari a livello cerebrale coinvolti. In particolare, lo studio sui cervelli prelevati a 6gg dalla nascita, su topi ancora asintomatici, mostrano pathway molecolary alterati che se rispecchiati a livello sierico possono rappresentare ottimi modelli per la diagnosi precoce di malattia.


	2012-presente
	Caratterizzazione proteomica di mediatori proteici coinvolti nella riparazione del DNA 

Caratterizzazione proteomica di mediatori proteici coinvolti nella riparazione del DNA in processi tumorali
Collaborazione con il Prof Antonio Giordano ed il Dott. Luigi Alfano del Centro di ricerca oncologica di Mercogliano (CROM), Sbarro Institute for Cancer Research and Molecular Medicine, Center for Biotechnology, College of Science and Technology, Temple University, Philadelphia PA, USA e Dip di Medicina, Chirurgia e Neuroscienze, Università degli Studi di Siena e Istituto Toscana Tumori (ITT), Siena, Italia. Il progetto riguardava l’identificazione di importanti nuovi mediatori implicati nella riparazione del DNA utilizzando una struttura sintetica di DNA che mimando un intermedio di resezione, funge da esca per il complesso proteico di riparazione del DNA stesso. Una volta purificato il complesso proteico, abbiamo identificato il suo contenuto proteico mediante LC-MS/MS con la scoperta di HNRNPD, nuovo “player” nei processi riparativi del DNA. In particolare, è stato evidenziato il ruolo peculiare che HNRNPD può avere nell’efficacia dei trattamenti chemioterapici con camptotecina e olaparib. 


	
	Caratterizzazione proteomica di mediatori proteici coinvolti nella riparazione del DNA nella sindrome di Cockayne. 
Collaborazione con la Prof.ssa Donata Orioli dell’Istituto di Genetica Molecolare “Luigi Luca Cavalli-Sforza” del CNR di Pavia, per l’identificazione di fattori proteici coinvolti nella sindrome di Cockayne, causata da mutazioni nei geni CSA / ERCC8 o CSB / ERCC6. Una volta isolati i complessi proteici coinvolti nella riparazione del DNA, sono stati identificati mediante LC-MS/MS e MALDI ToF evidenziando proteine come RNA polimerasi I (RNAP1) e proteine ribosomiali specifiche (RP). In particolare è stata evidenziata per la prima volta la presenza della ferrochelatasi (FECH), un nuovo interattore del CSA associato a protoporfiria eritropoietica (EPP), che si associa alle proteine del nucleotide excision repair (NER) responsabili della sindrome di Cockayne. Questo studio stabilisce un collegamento tra processi biochimici fino ad oggi considerati distinti e dimostra che le cellule dei pazienti affetti da protoporfiria eritropoietica, analogamente a quelli colpiti dalla sindrome di Cockayne, presentano alterazioni nell’espressione dei geni codificanti l’RNA ribosomiale.


	2015-2016
	Partecipazione alle attività di ricerca in ambito vegetale
Collaborazione con il Prof. S Del Luca, Dip di Scienze Biologiche, Geologiche e ambientali, Università di Bologna, il Prof G. Cai, Dip. Scienze della Vita, Università di Siena e il Prof. KB Ruiz Departamento de Producción Agrícola, Universidad de Chile, Santiago per l’identificazione mediante spettrometria di massa delle proteine contenute nei semi di quinoa per la valutazione della qualità del seme coltivato in diverse condizioni ambientali come salinità e siccità. 


	
	Collaborazione con la Prof.ssa Moscatelli Alessandra, Dip. Bioscienze, Università degli Studi di Milano e con il Prof. Moreau P, Laboratoire de Biogenèse Membranaire, Université Bordeaux Segalen, Villenave d'Ornon, France per lo studio proteomico di tubi pollinici di Nicotiana tabacum. 


	2012-2014
	Studio proteomico su siero di pazienti affetti da sindrome di Rett 
Collaborazione con il Prof. Joussef Hayek, Unità di Neuropsichiatria infantile, Università degli studi di Siena, Azienda Ospedaliera Universitaria Senese, per l’individuazione di biomarcatori di patologia su siero di pazienti e studio dell’effetto del trattamento con omega 3 nell’ambito del Bando Salute 2009, “Antioxidants (ω-3 Polyunsaturated Fatty Acids, lipoic acid) supplementation in Rett syndrome: A novel approach to therapy” e supporatato dall' Associazione Italiana Rett. 


	2007-2008
	Studio sull'identificazione di marker biochimici su campioni di siero, liquor e linfociti di pazienti affetti da Sclerosi Laterale Amiotrofica (SLA). 
Coordinato dalla Prof.ssa Anna Di Stefano, Dip. di Biologia Molecolare, Università degli Studi di Siena, in collaborazione con il Prof. Paolo Bongioanni, Unità di Neuroriabilitazione, Dip. di Neuroscienze, Università di Pisa e Prof Luca Bini, laboratorio di proteomica funzionale, Dip. di Scienze della Vita, Università degli Studi di Siena. Il progetto prevedeva lo studio di camplioni di plasma e siero da pazienti affetti da SLA mediante redox-proteomics al fine di evidenziare i livelli di stress ossidativo di questi fluidi biologici data la deficienza della SOD2 caratteristica di questa patologia.


	2007-2008
	Studio dello stato fisiopatologico delle ghiandole mammarie bovine mediante identificazione di potenziali biomarcatori proteici presenti nei globuli di grasso del latte (MFG). 
Studio proteomico effettuato al fine di identificare marcatori proteici di malattie mammarie (mastite), in latte ottenuto da specie animali differenti (vaccino e ovino) nell’ambito del progetto di ricerca FIRB, RBNE01R7BM_007 “Analisi proteomica del latte” assegnato al Prof. Vitaliano Pallini, Dip. Biologia Molecolare, Università di Siena e portato avanti dal Prof. Luca Bini, Dip. Biologia Molecolare, Università di Siena in collaborazione con il Prof. Gianfranco Greppi, Dip Scienze Zootecniche, Università di Sassari e la Dott.ssa Paola Roncada, Divisione di Proteomica, Istituto Sperimentale Italiano L. Spallanzani, Milano. 

	
	


	Partecipazione a comitati editoriali di riviste internazionali
	[image: ]

	
2022-presente
	
Guest Editor per riviste internazionali:
· 01/01/2022-31/11/2023 - Biomedicine (MDPI). Special Issue: "Allergy and Asthma: From Pathogenesis to Molecular Understanding of Therapies".
· -25/12/2023- Cells (MDPI). Guest Editor per lo Special Issue dal titolo: “Research on Proteomics and Its Applications in Disease”.
· 01/03/2023 – 31/07/2024 - Frontiers in Molecular Biosciences. Research Topic: "Multiomic and spatial-omic approaches for the understanding of pulmonary fibrosis.

	2013-presente
	Reviewer per riviste internazionali:
Lancet Respiratory Medicine, Immunologic research, Medical Science Monitor Basic Research, Computational and Structural Biotechnology Journal, Bioengineered,Frontiers Biosciences-Landmark, Respiratory Research, Journal of Breath Research, Journal of Proteomics, Proteomics, Proteomics ”Clinical applications”, Experimental lung research, Clinical Experimental Immunology, Plos One, Journal of Cystic Fibrosis, Respiratory Medicine, Expert Review of Proteomics, Respiratory Investigation, International Journal of Molecular Sciences, Translational Lung Cancer Research, Environmental Science: nano, Inflammation, Lung, European Journal of Pharmacology, Scientific Report, Pharmacological Research, Life, Internal and Emergency Medicine, European Journal of Internal Medicine, European Journal of Clinical Investigation, Processes (MDPI), Metabolites (MDPI), Respiratory Medicine Case Reports, Therapeutic Advances in Respiratory Diseases, Cells (MDPI), Biomedicine (MDPI), Journal of Medical Virology, Frontiers Molecular Biosciences, Allergy, BMJ Open Respiratory Research.

	2016-presente
	Membro dell'editorial board di:
Insights in Tuberculosis, Chronic Obstructive Pulmonary Diseases, EC Pulmonology and Respiratory Medicine, “Frontiers in Molecular Biosciences” Section “Molecular Diagnostics and Therapeutics”, Translational Research, Processes, Biomedicine, Cells.   


	Incarichi di valutazione della ricerca e concorsi 
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	2025
	Valutazione progetto deutsche Forschungsgemeinschaft DFG 2025   



	2024-2025
	Valutazione progetti PRID e PRID-J e assegni di ricerca ARD-B  – Dipartimento Scienze del Farmaco (DSF) Università di Padova.


	2022
	Valutazione Progetto Asthma + Lung UK's, research grant application per il 2022 FULL Respiratory projects.


	ATTIVITA’ ISTITUZIONALI
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	06/12/2024
	Presidente della commissione di Laurea Magistrale in Biologia

	01/09/2023 – 30/09/2023
	Membro della commissione di selezione per l’ammissione al Dottorato di Ricerca in Scienze della Vita-Life Sciences, Università di Siena. 

	01/06/2022 - presente
	Membro del Collegio docenti del Dottorato di Ricerca in Scienze della Vita-Life Sciences, Università degli Studi di Siena.

	01/06/2021 - presente
	Presidente della commissione di esame del corso di Proteomica e referente per il corso integrato di Scienza del Proteoma del Corso di studi LM-Biologia
Membro della commissione di esame di Chimica biologica della laurea triennale in Scienze Biologiche.

	2021 - presente
	Membro del Comitato per la didattica della Laurea Magistrale in Biologia (LM-6), Università degli Studi di Siena.

	2013 - presente
	Membro della commissione di Laurea Magistrale in Biologia e della Laurea triennale in Scienze Biologiche 

	2013 - 2021
	Membro della commissione di esame come cultrice della materia di “Chimica Biologica” e “Bioinformatica” per il corso di studio Scienze Biologiche; “Scienza del proteoma” per il corso di studio Biologia, Curriculum Cellulare-Molecolare; “Proteome Sciences” al corso di studio "Biodiversity and Environmental health", “Biochimica” al corso di studio Agribuisness.


	ATTIVITA’ ACCADEMICA
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	2024 - presente
	Docente per l'insegnamento di "Biologia traslazionale" (CFU 6). I anno, II semestre, Laurea Magistrale in Biologia (LM-6). (SSD BIO/10). Università degli Studi di Siena.

	2023 - presente
	Docente per l’insegnamento del corso di “Functional Proteomics” per il Dottorato di Ricerca in Scienze della Vita-Life Sciences, Università degli Studi di Siena.

	2021-presente
	Docente per l'insegnamento di "Proteomica" (CFU 6). I anno, I semestre, Laurea Magistrale in Biologia (LM-6). (SSD BIO/10). Università degli Studi di Siena.

	2020-presente
	Docente al Master di II livello in Biotecnologie Mediche e Biologia della Riproduzione umana (MBBR) per il corso “Diagnosi Biochimica”.

	a.a 2018-2019
	Assistente alla didattica per l'insegnamento di "Proteome Sciences" II semestre, Laurea Magistrale in Biologia (LM-6), curriculum "Biodiversity and Environmental health" (lingua inglese) (SSD BIO/10). Università degli Studi di Siena.

	a.a 2017-2018
	Professore a contratto per l'insegnamento di "Proteome Science" (CFU 6). II semestre, Laurea Magistrale in Biologia (LM-6), curriculum "Biodiversity and Environmental health" (lingua inglese) (SSD BIO/10). Università degli Studi di Siena.

	a.a 2016-2017
	Professore a contratto per l'insegnamento di "Proteome Science" (CFU 6). II semestre, Laurea Magistrale in Biologia (LM-6), curriculum "Biodiversity and Environmental health" (lingua inglese) (SSD BIO/10). Università degli Studi di Siena.

	a.a. 2013/2014
	Professore a contratto per l'insegnamento di "Bioinformatica" (CFU 6) al III anno di Scienze Biologiche (classe L-13) I semestre (SSD BIO/10). Università degli Studi di Siena. 

	a.a 2010-2020
	Assistente alla didattica per l'insegnamento di "Scienza del proteoma" I anno I semestre, corso di laurea magistrale in Biologia, curriculum cellulare e molecolare (LM-6), (SSD BIO/10). Dip. Scienze della Vita, Università di Siena. 

	a.a 2009/2010
	Assistente alla didattica per l'insegnamento di "Biochimica e Bioinformatica" III anno, II semestre, corso di laurea in Scienze Biologiche, (SSD BIO/10). Facoltà di Scienze Matematiche, Fisiche e Naturali, Università di Siena. 

	2009
	Docente al Master di primo livello di Bioinformatica “Alberto Del Lungo” presso la facoltà di Scienze Matematiche, Fisiche, Naturali del Dipartimento di Scienze Matematiche e Informatiche. Università di Siena. 

	2008
	Docente alla XI Scuola "Scienza del proteoma" per il modulo "Analisi d'immagine e bioinformatica" presso il dip. di Biologia Molecolare-Laboratorio di proteomica funzionale, Università di Siena, patrocinato da Amersham. 


	a.a 2013-presente
	Attività come relatrice per le seguenti lauree specialistiche/magistrali e triennali in Scienze Biologiche, Università degli Studi di Siena:

1. DIFFERENTIAL ACETYLOMIC ANALYSIS OF THE MALIGNANT MELANOMA BRAFV600E CELL LINE, PROFICIENT AND DEFICIENT IN RICTOR. Tesi di laurea magistrale di Mariapia Mordente (a.a 2023-2024).
2. ANALISI PROTEOMICA PER L’OTTIMIZZAZIONE DI UN MODELLO CELLULARE FIBROTICO PER LO STUDIO DELLA FIBROSI POLMONARE IDIOPATICA. Tesi di laurea magistrale di Alessandro Tinelli (a.a 2023-2024).
3. ALTERAZIONI DEL PROTEOMA DI CELLULE OSPITE UMANE INDOTTE DA WEST NILE VIRUS. Tesi di laurea magistrale di Pierpaolo Canocchi (a.a 2023-2024).
4. UN APPROCCIO IBRIDO PER ANALIZZARE ANTICORPI MONOCLONALI ANTI NDM-1. Tesi Magistrale di Carmen Carlucci. (a.a 2023-2024)
5. L’ANALISI PROTEOMICA DIFFERENZIALE DELLE CELLULE DI MELANOMA M14 -PROFICIENT E -DEFICIENT PER RICTOR/MTORC2 RIVELA UP-REGOLAZIONE DI PROTEINE MITOCONDRIALI E DEL METABOLISMO DEL NAD⁺. Tesi di laurea magistrale di Francesca Di Tinco (a.a 2023-2024).
6. VARIAZIONE DEL PATTERN PROTEICO IN CELLULE HEK293 TRANSFETTATE CON DSUP ED ESPOSTE A PEROSSIDO DI IDROGENO. Tesi Magistrale di Elvira Serino (a.a 2022-2023).
7. VARIAZIONE DEL PATTERN PROTEICO IN CELLULE DI MELANOMA MALIGNO M14 BRAFV600E A SEGUITO DELL’INATTIVAZIONE DI MTORC2 MEDIANTE SILENZIAMENTO DI RICTOR. Tesi Magistrale di Antonio Ricciarini (a.a 2021-2022).
8. DEFINIZIONE DI NETWORK PROTEICI MEDIANTE ANALISI FUNZIONALE. Tesi triennale di Ginevra Marzucchi (a.a 2013-2014).

	a.a 2007-presente
	Attività come correlatrice per le seguenti lauree specialistiche/magistrali e triennali in Scienze Biologiche, Università degli Studi di Siena:

1. ANALISI PROTEOMICA DIFFERENZIALE DI CELLULE HEK293 TRASFETTATE CON DSUP E SOTTOPOSTE A STRESS IPOSSICO. Tesi triennale di Giacomo Tamantini.
2. ANALISI PROTEOMICA DIFFERENZIALE DI TUMORE UROTELIALE NON-MUSCOLO INVASIVO. Tesi triennale di Carlotta Nazionale (a.a 2024/2025)
3. ANALISI PROTEOMICA DIFFERENZIALE DI CELLULE DI MELANOMA A375 BRAFV600E. Tesi triennale di Iris Viola (a.a 2022/2023).
4. STUDIO DEL PATTERN PROTEICO ACETILATO IN CELLULE DI MELANOMA M14 BRAFV600E. Tesi triennale di Maria Lucia Zaccaria (a.a 2022/2023).
5. VALUTAZIONE TRAMITE ELETTROFORESI BIDIMENSIONALE DELLA PURIFICAZIONE DI VESCICOLE PLASMATICHE EXTRACELLULARI. Tesi triennale di Samira Boumasdour (a.a 2019/2020).
6. REDOX PROTEOMICS DEL SIERO DI PAZIENTI AFFETTI DA ASMA GRAVE TRATTATI CON MEPOLIZUMAB O BENRALIZUMAB. Tesi triennale di Angelica Nardelli (a.a 2018/2019).
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6. International Conference of Biochemistry and Microbiology Applied Technologies (BMAT 2024), Hammamet, Tunisia, 1-3 Novembre 2024.
7. 48th FEBS Congress, Milan, ITALY, 29th June-3 July 2024.
8. 1NF-ACT meeting. Fundation INF-ACT PNRR. Istituto Superiore di Sanità. 19-21 Dicembre 2023, Roma
9. XVII International Congress Italian Proteomics Association (ItPA), with Hellenic Proteomics Society (HPS) and Serbian Proteomics Association (SPA), Rome, ITALY, November 29th-December 1st, 2023.
10. Bioinformatiha 10 – Decima Edizione della Giornata Toscana di Bioinformatica e Systems Biology – 8 Settembre 2023, Siena, Italy.
11. Mappatura interregionale delle tematiche SIB tra Toscana, Umbria e Marche (TUM). 1 Dicembre 2022. Perugia, Italia.
12. Bioinformatiha 9 – Nona Edizione della Giornata Toscana di Bioinformatica e Systems Biology - 16 Settembre 2022, Pisa, Italy.
13. XIV International Congress Italian Proteomics Association (ItPA) e Hellenic Proteomics Society (HPS), Catanzaro, Italia, 25-27 Giugno 2019.
14. Mappatura interregionale delle tematiche SIB tra Toscana, Umbria e Marche (TUM). 11 Giugno 2019. Ancona, Italia.
15. Bioinformatiha 8 – Ottava Edizione della Giornata Toscana di Bioinformatica e Systems Biology - 16 Settembre 2019, Firenze, Italy.
16. UPDATE IN MALATTIE RESPIRATORIE. I 45 anni della scuola di specializzazione in malattie respiratorie a Siena. 28-29 Settembre 2018. Siena, Italia.
17. 13° Annual National Conference Italian Proteomics Association (ItPA), Como, ITALY, September 4-7, 2018.
18. 16° World congress HUman Proteomic Organization (HUPO), 2017 (Dublino), Irlanda 17-21 Settembre 2017 
19. “XIX Scientific Convention”, Telethon Fondation, Riva del Garda, Trento, Italy, March 13-15, 2017.
20. XXV Meeting of the Italian Society for the Study of Connective Tissues (SISC), Palermo, Italy, October 15-17 2015.
21. 9° European Proteomic Association (EuPA) European Congress, Milan, Italy, June 23-28, 2015. 
22. 13° HUman Proteomic Organization (HUPO) World congress, Madrid, Spain, October 5-8, 2014.
23. 10° Siena meeting “20 years of proteomics”, Siena, Italy, August 31-September 4, 2014 
24. 8° Annual National Conference Italian Proteomics Association (ItPA), Padua, ITALY, June 18-21, 2013.
25. 9° Siena meeting “From genome to proteome: Open Innovations”, Siena, Italy, August 26-30, 2012.
26. 7° Annual National Conference Italian Proteomics Association (ItPA), Viterbo, ITALY, June 12-15, 2012. 
27. 10° World congress HUman Proteomic Organization (HUPO), Geneve, Swiss, September 4-7, 2011.
28. 6° Annual National Conference Italian Proteomics Association (ItPA), Torin, ITALY June 21-24, 2011. 
29. 5° Annual National Conference Italian Proteomics Association (ItPA), Florence, ITALY June 9-12, 2010. 
30. 4° Annual National Conference Italian Proteomic Association (ItPA), Milan Bicocca, Italy June 22-25, 2009
31. 8° Siena meeting “From genome to proteome: integration and proteome completion”, Siena, Italy, August 31- September 4, 2008.
32. 3° Annual National Conference Italian Proteomic Association (ItPA), Selva di Fasano, Brindisi, Italy June 11-14, 2008.
33. 2° Annual National Conference Italian Proteomic Association (ItPA), Acitrezza (Catania), Italy June 26-29, 2007.
34. 7° Siena meeting ‘‘From genome to proteome: back to the future’’, Siena, Italy September 3-7, 2006
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	2021 – present: 
	Attività di Tutoraggio per studenti del corso di Lauerea triennale in scienze Biologiche e per la LM-Biologia.


	2024-2026
	PLS- PCTO 
Responsabile dello Stage con il corso dal titolo “Alla scoperta dei biomarcatori proteici come sentinelle di malattia”. 

	
	

	2022-2023
	BRIGHT NIGHT Notte delle Ricercatrici e dei Ricercatori
Responsabile dei progetti dal titolo: “Proteomica: dinamismo, plasticità ed equilibrio (2022)”; 
 “ProteHome (2023)”. 


	2023
	Researcher at school 
Responsabile dello stage dal titolo “Biomarker discovery per la medicina personalizzata” 

	
	

	
	


Io sottoscritta Claudia Landi, nata ad Arezzo l’8 Agosto 1979, residente in Siena, strada di Renaccio 13/a 53100, 
dichiaro che i dati riportati nel curriculum vitae sopra riportato, rispondono a verità.

	

Siena											In fede

11/11/2025										Claudia Landi
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